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sensitive detection of an arbovirus in wild-caught vectors. 
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diagnostics  has  triggered  several  technical  improvements  in  most  steps  required  in  virus 
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mosquito  virome.  This  unexplored  diversity  probably  influences  vector  competence  and  other 
aspects of  the mosquito biology, as  shown  for  the mosquito bacteriome. We have analysed  the 
virome of Culex pipiens, a mosquito vector of  important arboviruses  like Rift Valley  fever virus or 
West Nile fever virus. To this end, we have coupled a metagenomics approach with a large sampling 
campaign  involving different countries and habitats around  the Mediterranean basin. Our  results 
show for the first time conserved patterns in virus diversity among mosquito populations, as well as 
specificities probably  linked  to different environmental  conditions. The discovery of a ubiquitous 
group of viruses strongly supports the existence of a core virome  in Culex pipiens that  is  likely to 
influence mosquito physiology. 
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P16. Epichloë endophyte effects on leaf blotch pathogen (Rhynchosporium 
sp.) of tall fescue vary among grass origin and environmental conditions. 
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than  the  Nordic wild  grasses.  American manipulatively  endophyte‐free  plants  had  considerably 
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